
 



 

mi familia (papá, Alita, Marti, Nacho, Pipi, Tincho, Maxi, y más&), y en 



 

 



 



 



 



 

el tifus, la lepra, la fiebre amarilla…<Las venas abiertas de América Latina=



 

Con respecto a la enfermedad, un cronista de la época colonial describe: <

= (Sanfilippo, 1987; Góngora



 

mosquito como <medio o agente= para transportar el material que causa la FA (Finlay, 



 

especie era de sencilla erradicación porque: <[el aegypti…

encuentra siempre en las viviendas humanas o muy cerca de ellas” 

 



 

principalmente buscaban impulsar el desarrollo industrial, en pos del <progreso nacional=. Las medidas del gobierno para que el pro



 

se instalaron en casas de inquilinato y <conventillos=. En este contexto se establecieron 

e incluso se les señalaba como culpables de <haber traído el mal= 



 



 

 

otegen a quienes participan de los mismos, como el <Código de Nuremberg= o las <Guías Éticas Internacionales" (Gonorazky, 2015).
o <mono Rhesus=, conocido por la facilidad 



 

Por ejemplo, se desarrolló el <test de protección del ratón=, en e

Roberto Franco en 1907, quién advirtió que los <mosquitos de los bosques=, eran 



 



 



 



 



 



 



 



 



 

<categories=) y campos (<fields"). Las categorías son 

<type= (Naturaleza o género del recurso); <modified= que se cambió el recurso); <language= (Lenguaje del recurso); <institutionCode= 



 

información del registro); <collectionCode= (Nombre, acrónidentifica la colección o conjunto de datos del que se deriva el registro); <basisOfRecord= 
<occurrenceID= (Identificador combinación de identificadores del registro); <catalogNumber= (Identificador 
<recordedBy= (Lista (concatenada y seorganizaciones responsables del registro original); <individualCount= (Número de individuos); sex (Sexo del individuo); <lifeStages= (Clase de edad o etapa de vida del organismo en el momento en que se registró); <associatedReferences= (Lista 

idad Material, se usaron los campos: < eparations= 
<associatedSequences= (Lista concatenada de identificadores (publicación, identificador 
<previousIdentifications= (Lista (concatenada y separada) de asignaciones de nombres 

vento, se utilizaron los campos: <year= (Año de ); <month= (Mes entero); <day= (Día entero); <hábitat= (Categoría o descripción del hábitat); <samplingProtocol= (Nombres, 
<higherGeography= (Lista (concatenada y separada) de nombres geográficos menos ); <continente= (Nombre del continente); <country= (Nombre del país o<countryCode= (Código estándar para el país); <stateProvince= (Nombre de la siguiente región administrativa más pequeña que el país); <municipality= (Nombre completo y no 



 

caso, <stateProvince=, porque no incluimos condado ); <locality= (Descripción específica del lugar); <verbatimLocality= Descripción original textual del lugar; <decimalLatitude= 
y los negativos al sur); <decimalLongitude= Longitud geográfica en grados decimales. Los 
oeste); <geodeticDatum= (Elipsoide, (SRS) en el que se basan las coordenadas geográficas); <coordinateUncertaintyInMeters= 
<verbatimCoordinatesSystem= (Coordenadas espaciales originales textuales); <georeferencedBy= (Lista (concatenada y separada) de nombres de personas, grupos u organizaciones que determinaron la georeferencia); <georeferenceSources= (Lista 

Dentro de la categoría 7) Identificación, se utilizó el campo: <identifiedBy= (Lista 

<higherClassification= (Lista (concatenada y separada) de nombres de taxones que inmediatamente superior al taxón del registro); <kingdom= (Nombre científico completo del reino del registro); <phylum= (Nombre científico del phylum del registro); <class= (Nombre científico completo de la clase del registro); <order= (Nombre científico completo del orden del registro); <family= (Nombre científico completo de la familia del registro); <genus= (Nombre científico completo del género del registro); <subgenus= (Nombre científico completo del subgénero del registro); <specificEpithet= (Nombre c<scientificName= (Nombre científico completo del registro con información de autoría y 
pueda determinar); <taxonRank= (Rango taxonómico del nombre más específico dado en scientificName); <scientificNameAutorship= (Información de autoría del taxón).



 

 

–



 



 



 



 



 

trampas CDC. Durante la campaña, nos hospedamos en la Estación de Campo <El Teuco= 



 

msnm y la precipitación anual va de 900 a 1300 mm. Es llamada también <selva nublada=



 

de la Seccional <Aguas Negras= y el <Sendero Nuestra Selva= (ecosistema de Selva Pedemontana), en la Seccional <Mesada de las Colmenas (Selva Montana) y en el 

en envases de telgopor o en jarras térmicas (<termolares=), cercanos a la zona de captura 

Los adultos colectados se colocaron en tubos <Falcon= rotulados y con un extremo con tela <voile= para permitir la entrada de aire (Figura 10). Los especímenes f



 



 



 

n por ecorregión con la información que presenta la celda <individualCount= de 
al cálculo de los índices se los contabilizó como <1=.

Índice de Diversidad de Shannon (H’)



 

(ΣPi*LnPi)

λ=ΣPi

λ)



 

Białowieża (2021) (QGis.org, 2024). Con este software se calcularon los 
<calculadora de campos=. Se prestó particular atención a los datos de ocurrencia de la 

http://www.fallingrain.com/
https://www.google.com.ar/intl/es/earth/


 



 

s de la Estación de Campo <El Teuco=. Los demás individuos de 
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, que fueron agrupadas dentro de la categoría <Otros =, y poseen un porcentaje menor a 1% (menos de 10 registros) (Figura 15. A).
<individualCount=, los resultados son: 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 

<Otras= con 8 individuos (0,7%) (Figura 21. A). El género 
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nuestro país, y a la llamada <modernización académica=



 

un ejemplo de esta situación; en la descripción de la especie, Brèthes (1912) enuncia: < = 



 



 

(columna <individualCount=). Estos cálculos ponen en evidencia que la Selva Paranaense 



 

En este sentido, Clements (2012) en <The Biology of Mosquitoes=, utiliza algunos 



 



 



 

distancias en los hábitats que ocupan, debido a su área de vida (<home range= en inglés) 
el foco en los <Mosquitos vectores=.

ha tabla eran: Especie, Referencia y Ubicación (<location=). Para realizar la 
cualquiera de las características, se indicó con un <SI= en la celda, y en el caso contrario acterística refutada), con un <NO=. La ausencia de información se indicó con un guión 



 

escala <equitativa=

omo <1=); y asignando valores diferentes para cada campo, a la que se 
escala <ponderada= (<1= para Asociado a, <2= para Brote de FA, 3 para Infección en la Naturaleza y <4= para el conjunto formado por la Susceptibilidad del vector y la 

conteo de las celdas positivas (señaladas con <SI=) de todas las características, excepto la de la columna <Ubicación=, y se asignó un puntaje entre 6 (máximo) y 1 (mínimo) para especie. Para la escala <ponderada= el puntaje máximo fue de 12 y el mínimo de 2. 



 

escalas <equitativa= y 
<ponderada= 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 

escala <equitativa=



 

escala <ponderada= obtuvo resultados muy similares a la escala <equitativa=, 
contraba en la escala <equitativa= ya que posee un puntaje de 1, sólo por <ponderada=, el puntaje 

rrespondieron a los puntajes 6, 5, 4 y 3 de la escala <equitativa=. En los siguientes, 
con puntaje 2 de la escala <equitativa=, aunque se presentan algunas modificacejemplo, al colocarle un valor de 3 a la característica <infectado en la naturaleza=, la , que en la escala <equitativa= se encontraba en el grupo con puntaje 1, en la escala <ponderada= presentó un puntaje de 3, junto a otras 



 

Escala <equitativa= de importancia por especie (Total Arg. = Total Argentina). 
–



 

Escala de importancia <ponderada= por especie (Total Arg. = Total Argentina). 
–



 

cinco puntos entre escalas. De igual manera en la escala <ponderada= se encontraron 

Escala <ponderada= comparativa entre la Escala General (izquierda) y la Escala de Argentina 



 

resultan indispensables: <Interacción Virus 

<equitativa=, un puntaje mayor establecería la participación de una especie en el ciclo, 
características virales (incorporadas dentro de: <Mosquito Vector=), el 



 

puntaje, se agregó una escala <ponderada=, basada en un orden de importancia 

La categoría denominada <Mosquito vector= (y sus subcategorías), se basa en la 



 

10 si tenemos en cuenta la escala <ponderada=), las cuales son 



 

(Abreu et al., 2019). En este sentido otros autores rechazan la competencia (<ability,= en 



 

los factores bióticos (B) y la capacidad de dispersión (<movement= en inglés) (M). Estos 

Diagrama de Venn llamado <diagrama BAM= que representa el 



 

de nicho (ENM, siglas en inglés de <Ecological Niche Model=) y de modelado de distribución (SDM, siglas en inglés de <Species Distribution Model=), dos abordajes que s con el concepto de <dualidad de Hutchinson=. El 



 

realizar representaciones cartográficas de la idoneidad (<suitability", en inglés) de un 



 

valores de una variable en función de otras que resultan conocidas. El <random forest= 



 

      

      

      

Capítulo I: <Distribución geográfica de los vectores de la fiebre amarilla en Argentina=. 



 

determina la escala a la que operará el modelo. En el código se define como <grainSize= 

<shapefile= con la agrupación de las ecorregiones: Monte de Sierras y Bolsones (High 



 



 



 

continuar con el modelo (<No valid training data were found=). Las especies 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 



 

otra herramienta que se podría haber utilizado es el algoritmo <ntbox= (Osorio
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